Supplementary Table 1. Associations of AMPK SNPs with body fat, insulin sensitivity, insulin secretion, glucose homeostasis and plasma lipids

BMI' Body fat content" Waist-hip ratio® HOMA-IR® Is”? C-peptidenyco so/gIUcOSeauco30” Glucose,” Glucose,z’ Total cholesterol* LDL-cholesterol* HDL-cholesterol* Triglycerides’

Gene Chr SNP MAF  p,y | st. beta (a) st.beta(a) puq N |st.beta(a) p st.beta(a) P, Padd st. beta (a) st.beta(d) P N
PRKAA1 5 5249429 T C 0313 07 0,0073 0,0092 05 0,6 2769 -0,0074 06 -0,0422  0,0158 2784] 0,0089 -0,0035 0,8  2690]
PRKAA2 1  rs11206887 A G 0,170 03 0,0499 0,0241 0,1 04 2769 -0,0106 0,5 09 09 2784 -0,0013 09 2784 -0,0086 0,0054 08  2690|
PRKAA2 1  rs10789038 A G 0493 04 -0,0188 -0,0151 03 09 2769 0,0046 0,7 03 08 2784 10,0129 05 2784 0,0165 -0,0063 0,7  2690|
PRKAA2 1  rs11809287 A G 0,058 0,2 0,0288 0,0476  0,0014 0,7 2769 -0,0059 0,7 09 02 2784 10,0143 04 2784 0,0060 0,0358  0,0436 2690
PRKAA2 1 rs932447 T c 0,465 06 -0,0286 -0,0266 0,07 0,7 2769 0,0064 0,7 02 10 2784 0,0130 05 2784 0,0156 -0,0101 0,6  2690|
PRKAA2 1  rs4912411 c A 0,337 06 -0,0145 0,0012 09 06 2761 0,0030 038 03 09 2776 -0,0174 03 2776] -0,0115 0,0035 08 2683
PRKAA2 1  rs706466 A G 0481 04 -0,0187 -0,0077 06 01 27IE| -0,0086 05 09 0,09 2758 -0,0046 08 2758] -0,0074 -0,0167 03 2664
PRKAB1 12 rs6490267 G T 0346 04 -0,0116 0,0122 04 05 2769 0,0121 04 0,1 04 2784 10,0043 0,8 2784] -0,0006 04

PRKAB2 1  rs6937 T c 0,135 0,7 0,0024 -0,0211 0,2 10 2772] 0,0056 0,7 0,6 09 03 2787 -0,0124 0,6

PRKAB2 1  rs1348316 A G 0418 03 0,0133 0,0019 09 01 2767 -0,0131 04 0,5 04 08 2782] -0,0125 0,5
PRKAG2 7  rs5017429 T c 0241 02 -0,0023 -0,0022 09 08 2772] 10,0074 06 03 04 09 2787 0,0357 -0,0202 03 2693
PRKAG2 7  rs17173197 c T 0383 07 0,0143 0,0124 04 04 2768 0,0148 03 0,2 04 02 2783] 0,0044 0,0225 02 2689
PRKAG2 7  rs7791529 T c 0,160 0,3 0,0221 0,0054 0,7 0,0111 2770| 0,0269 0,06 08 0,2 0,7 2785 0,0214 0,0004 10 2691
PRKAG2 7  rs2538039 G A 0432 06 0,0192 0,0111 0,5 0,05 2759] 0,0200 0,2 0,7 0,6 05 2784 10,0314 -0,0271 0,1  2690|
PRKAG2 7  rs2374229 G A 0,267 05 -0,0003 0,0026 09 09 2770| -0,0007 10 09 04 04 2785 0,0213 -0,0272 01 2691
PRKAG2 7  rs2538034 G A 0372 07 0,0012 0,0009 10 09 2714 -0,0116 04 03 0,2 05 2729] -0,0048 -0,0288 0,1 2635
PRKAG2 7  rs4726070 A G 0,406 0,1 0,0092 0,0159 03 01 2772) -0,0158 03 03 06 2787 10,0357 0,0404 2787| -0,0170 0,0158 04 2693
PRKAG2 7  rs6964957 c T 0385 04 0,0034 -0,0041 038 0,0119 2765| 0,0259 0,07 0,6 05 2780 -0,0072 0,7 2780 0,0233 -0,0279 01 2686
PRKAG2 7  rs4726075 A G 0,136 08 0,0223 0,0185 0,2 0,0071 2741] 10,0335 00177 05 02 2756 0,0026 09 2756 0,0376 -0,0018 09 2662
PRKAG2 7  rs3109944 G A 0,130 03 -0,0061 -0,0077 0,6 08 2763] 0,0029 038 0,1 06 2778 10,0021 09 2778 -0,0384 0,0065 0,7 2684
PRKAG2 7  rs4726081 A G 0312 10 0,0342 0,0148 03 03 2768 0,0188 0,2 0,6 09 2783 -0,0155 04 2783 0,0165 -0,0086 0,6 2689
PRKAG2 7  rs1105842 c A 0,147 03 -0,0376  0,0468 2778 0,1 2646 -0,0203 0,2 04 2763] -0,0114 04 09 05 2778 -0,0025 09 2778 -0,0420 0,0169 03 2684
PRKAG2 7  rs56328002 T c 0,121 03 -0,0252 02 2785 02 2652] -0,0156 03 02 2770| -0,0177 0,2 1,0 03 2785 -0,0073 0,7 2785 -0,0386 0,0113 0,5 2691
PRKAG2 7  rs6978142 A G 0363 09 0,0418  0,0272 2781 0,1 2648 0,0339 0,0231 02 2766 -0,0100 0,5 0,2 0,7 2781} 10,0136 04 2781 -0,0078 -0,0114 0,5 2687
PRKAG2 7  rs6951177 c T 0349 06 0,0413  0,0287 2783 01 2650| 0,0352 0,0182 0,08 2768 -0,0193 0,2 01 10 2783 10,0195 03 2783] -0,0108 -0,0144 04 2689
PRKAG2 7  rs4726084 G A 0,201 03 0,0309 01 2778 03 2646 0,0237 0,1 05 2763] -0,0125 04 0,2 06 2778 0,0170 03 2778 -0,0215 -0,0282 01 2684
PRKAG2 7  rs1860746 c A 0,174 04 0,0396  0,0367 2773 03 2641] 0,0286 0,05 02 2758 -0,0269 0,06 04 05 2773 10,0262 01 2773] -0,0249 02 2678 2664 03 2663] -0,0320 0,07 2680|
PRKAG2 7  rs10277859 T c 0,187 03 0,0497  0,0085 2782 01 2649 0,0275 0,07 02 2767 -0,0174 0,2 0,2 X 04 2782 10,0126 05 2782 -0,0163 04 2686 2672 04 2671) -0,0353 0,0467 2688
PRKAG2 7  rs2536085 T c 0325 01 -0,0296 01 2781 03 2648 -0,0128 04 06 2766 -0,0006 10 0,05 2663| -0,0107 05 2781} 0,0030 09 2781 -0,0147 04 2685 2671 0,0355 2670| 0,0145 04 2687
PRKAG2 7  rs62478181 G A 0,082 03 -0,0479  0,0112 2786 0,0222 2653| -0,0247 0,1 03 2771 10,0126 04 0,6 2668| -0,0106 05 2786 0,0099 06 2786 -0,0023 09  2690] 2676 04 2675 0,0031 09 2692
PRKAG2 7  rs112810819 G A 0,256 0,7 0,0415  0,0280 2783 01 2651 00378 0,0113 0,7 2768 -0,0042 08 05 2666] 0,0126 04 2783 0,0038 08 2783] 10,0091 06 2687 2673 02 2672 -0,0143 04 2689
PRKAG2 7  rs75270413 G T 0,197 09 0,0338 0,07 2777 03 2644] 0,0306 0,0399 06 2762] -0,0048 0,7 03 2659 -0,0013 09 27771 0,0128 05 2777 -0,0002 10 2681 2667 0,7 2666| -0,0160 04 2683
PRKAG2 7  rs56765232 G A 0,449 0,05 -0,0455  0,0163 2772 03 2642] -0,0323 0,0306 0,7 2757 -0,0002 10 04 2654 -0,0180 03 2772 -0,0098 06 2772 10,0173 03 2678 2664 06 2663| 00110 05 2680|
PRKAG2 7  rs7780804 T c 0,265 0,7 0,0212 03 2784 10 2652] 0,0204 0,2 05 2769 -0,0054 0,7 0,2 2666| -0,0133 04 2784 10,0053 08 2784 0,0063 0,7 2688 2674 03 2673] -0,0078 0,7  2690|
PRKAG2 7  rs6947064 A G 0,367 06 0,0183 03 2783 03 2651] 0,0047 08 09 2768 -0,0025 09 03 2665 -0,0024 09 2783 -0,0113 05 2783] 0,0361 0,05 2687 2673 05 2672 0,0011 09 2689
PRKAG2 7  rs6967507 T c 0,308 06 0,0235 02 2787 01 2654] 0,0182 0,2 09 2772] -0,0052 0,7 0,5 2669  0,0032 08 2787 -0,0038 08 2787] 0,0383 0,0374 2691 2677, 09 2676| 0,0078 0,7 2693
PRKAG2 7  rs73158180 A c 0,297 0,09 0,0120 05 2786 04 2653 0,0132 04 02 2771 0,0024 09 08 2668 -0,0029 09 2786 -0,0047 08 2786 0,0179 03 2690| 2676 05 2675 -0,0076 0,7 2692
PRKAG2 7  rs7805747 G A 0275 05 0,0112 06 2785 04 2652] 0,0229 0,1 0,7 2770] -0,0052 0,7 03 2667| -0,0097 06 2785 0,0007 1,0 2785] 0,0108 06 2689 2675 10 2674 -0,0031 09 2691
PRKAG2 7  rs62478182 A c 0349 05 0,0041 08 2784 0,7 2651 -0,0181 0,2 03 2769 -0,0137 03 1,0 2666]  0,0090 06 2784 10,0314 0,07 2784 -0,0103 06 2688 2674 08 2673] 0,0066 0,7  2690|
PRKAG2 7  rs4726086 T c 0,490 1,0 -0,0102 06 2783 04 2651 0,0074 0,6 0,0373 2768 0,0263 0,06 1,0 2665| -0,0231 02 2783] -0,0096 06 2783] 0,0385 0,0366 2687 2673 04 2672 -0,0156 04 2689
PRKAG2 7  rs28563985 A G 0388 10 -0,0116 05 2783 03 2651 -0,0146 03 0,0366 2768] 10,0281  0,0465 09 2665 -0,0306 0,06 2783 -0,0137 04 2783] 0,0331 0,07 2688 2674 03 2673] -0,0025 09  2690|
PRKAG2 7  rs10278273 T c 0,113 09 -0,0220 0,2 2785 0,07 2652| -0,0208 0,2 08 2770] -0,0021 0,9 1,0 2667| 0,0075 0,7 2785 0,0024 09 2785 0,0050 08 2689 2675 09 2674 -0,0314 0,08 2691
PRKAG2 7  rs11771330 c T 0459 0,2 -0,0048 08 2784 05 2651) -0,0324 0,0298 01 2769 -0,0235 0,1 04 2666] 0,0258 01 2784 10,0143 04 2784 -0,0119 05 2688 2674 09 2673] -0,0160 04 2690|
PRKAG2 7  rs11773668 T c 0236 03 0,0143 04 2784 04 2651 -0,0120 04 0,0280 2769| -0,0370  0,0085 0,7 2666| 0,0182 03 2784 10,0329 0,06 2784 -0,0079 0,7 2688 2674 05 2673] 0,0018 09  2690|
PRKAG2 7  rs79215320 G A 0,236 0,09 -0,0243 02 2784 03 2651 -0,0020 09 04 2769 0,0029 08 08 2666] 0,0186 03 2784 -0,0108 05 2784 -0,0040 08 2668 2674 04 2673] -0,0116 0,5  2690|
PRKAG2 7  rs7801616 c T 0,457 0,2 0,0075 0,7 2786 0,7 2653 -0,0056 0,7 0,0133 2771]  0,0249 0,08 09 2668] -0,0360 0,0289 2786] -0,0071 0,7 2786 0,0077 0,7 2690| 2676 03 2675 -0,0125 05 2692
PRKAG2 7  rs6965926 c A 0,119 08 -0,0099 06 2776 08 2643 0,0014 09 01 2761 -0,0133 03 1,0 2659  0,0032 08 2776 0,0128 05 2776] -0,0265 02 2680 2666 09 2665 -0,0167 03 2682
PRKAG2 7  rs1104840 T c 0414 0,1 -0,0135 05 2782 0,7 2649 -0,0199 0,2 09 2767 -0,0055 0,7 08 2664)  0,0169 03 2782 10,0171 03 2782 -0,0077 0,7 2686 2672 08 2671) 0,0228 02 2688
PRKAG2 7  rs7780008 T c 0,387 02 0,0243 02 2783 03 2650| 0,0285 0,06 02 2768 0,0115 04 09 2665 -0,0179 03 2783] -0,0208 02 2783] 0,0264 02 2687 2673 0,7 2672 0,0102 0,6 2689
PRKAG2 7  rs7800069 T c 0,468 0,07 -0,0168 04 2788 0,5 2655 -0,0134 04 X 09 2773] -0,0023 0,9 0,7 2670]  0,0195 02 2788 10,0139 04 2788 0,0038 08 2692 2678 10 2677) 10,0247 02 2694
PRKAG2 7  rs61622684 G A 0,349 0,07 0,0285 0,1 2783 01 2650| 0,0150 03 2745 -0,0173 02 2768 0,0128 04 03 2665| -0,0236 02 2783] -0,0281 01 2783] 0,0252 02 2687 2673 04 2672] 0,0044 08 2689
PRKAG2 7  rs73728288 G T 0,09% 03 -0,0269 02 2748 04 2619 -0,0214 0,2 2710] 0,0094 05 2733] -0,0001 10 0,6 2632|  0,0040 08 2748 -0,0255 0,1 2748 -0,0146 04 2653 2639 0,05 2638] 0,0160 0,4 2655
PRKAG2 7  rs55964814 G A 0,099 06 0,0170 04 2786 10 2653] -0,0111 05 2748] -0,0066 06 2771 0,0082 06 01 2668 -0,0049 08 2786 -0,0075 0,7 2786 0,0013 09  2690| 2676 04 2675 0,0134 04 2692
PRKAG2 7  rs9632641 A c 0,189 1,0 0,0326 0,09 2782 02 2649] 0,0354 0,0173 2744] -0,0161 02 2767 0,0239 0,09 0,0331 2664 -0,0097 06 2782 -0,0037 08 2782 0,0129 05 2686 2672 09 2671) -0,0109 05 2688
PRKAG2 7  rs78667038 T c 0,052 06 0,0189 03 2774 04 2641 0,0262 0,08 2736] -0,0255 0,07 2759 0,0286  0,0421 0,07 2657| -0,0215 02 2774 -0,0110 05 2774] 0,0121 05 2680 2666 03 2665 -0,0075 0,7 2682
PRKAG2 7  rs7782177 T G 0301 07 0,0247 02 2779 04 2647] 0,0155 03 27411 -0,0230 01 2764] 0,0258 0,07 0,0423  2661| 0,0046 08 2779 10,0037 08 2683 2669 06 2668 -0,0189 03 2685
PRKAG2 7  rs6953882 A G 0,230 08 0,0087 06 2784 0,7 2651] 0,0056 0,7 2746] -0,0085 05 2769 0,0089 05 09 2666]  0,0220 02 2784 10,0210 05 2688 2674 06 2673] -0,0070 0,7  2690|
PRKAG2 7  rs11770585 A c 0,201 0,06 -0,0068 0,7 2785 09 2652] -0,0184 02 2747 -0,0035 08 2770] 0,0017 09 0,6 2667| -0,0089 06 2785 0,0146 09 2689 2675 06 2674 0,0273 01 2691
PRKAG2 7  rs56037571 G A 0,164 09 0,0308 0,1 2786 02 2653 0,0076 06 2748] -0,0261 0,06 2771] 0,0204 0,1 1,0 2668| -0,0627  0,0001 2786| -0,0422 0,2 2690| 2676 06 2675 -0,0261 01 2692
PRKAG2 7  rs4128399 T c 0,163 04 0,0303 0,1 2763 01 2630] 0,0125 04 2725 10,0147 03 2749 -0,0145 03 0,2 2648] -0,0117 05 2763] 0,0097 06 2668 2654 08 2653] 0,0015 09 2670|
PRKAG2 7 rs9648724 G A 0239 02 -0,0162 04 2780| 03 2647 -0,0131 04 2742 -0,0016 09 2765 0,0053 0,7 0,7 2662| 0,0014 09 2780 -0,0259 09 2684 2670| 03 2669 0,0058 0,7 2686|
PRKAG2 7  rs4442045 c T 0,190 0,7 0,0294 0,1 2789 04 2656 0,0035 08 2751 -0,0247 0,07 2774] 0,0169 0,2 0,0029  2671] -0,0226 02 2789 0,0018 08 2693 2679 03 2678] 10,0047 0,8 2695
PRKAG2 7  rs62478243 c T 0,176 08 0,0128 05 2785 01 2652] 0,0012 09 2747 0,0127 04 2770| -0,0184 0,2 04 2667 05 2785 10,0363 06 2689 2675 09 2674 -0,0159 04 2691
PRKAG2 7  rs7802319 G T 0,454 04 -0,0030 09 2784 08 2651 0,0042 08 2746] -0,0185 02 2769 0,0141 03 0,7 2666 10 2784 -0,0076 09 2688 2674 06 2673] -0,0321 0,07 2690|
PRKAG2 7  rs1881636 c T 0356 06 -0,0056 08 2788 05 2655 0,0020 09 2750| -0,0076 06 2773] 10,0053 0,7 05 2670| 0,06 2788 -0,0048 03 2692 2678 05 2677 0,0319 0,07 2694
PRKAG2 7  rs4726101 G A 0,495 06 -0,0393  0,0376 2787 0,09 2654] -0,0124 02 2749] -0,0041 08 2772] -0,0012 0,9 0,0055 2669] -0,0334 0,0425 2787 -0,0279 04 2691 2677, 05 2676] -0,0048 08 2693
PRKAG2 7  rs55728136 G T 0374 05 0,0188 03 2705 05 2574] 10,0193 02 2668 0,0277 0,0489 2691 -0,0155 03 01 2590)  0,0414 0,0133 2705 0,0216 08 2609 2595 04 2594 0,0134 0,5 2611
PRKAG2 7  rs66972858 G A 0,345 0,2 -0,0147 04 2787 04 2654] -0,0290 0,05 2749 -0,0078 06 2772] 10,0064 0,7 03 2669 -0,0175 03 2787 -0,0120 09 2691 2677, 03 2676] 0,0126 05 2693
PRKAG2 7  rs75379928 G T 0,106 0,5 0,0049 08 2772 09 2639] 0,0129 04 2734] 0,0010 09 2757 -0,0018 09 05 2655|  0,0003 10 2772 0,0060 09 2676 2662 03 2661 0,0088 06 2678
PRKAG2 7  rs13225852 T c 0,193 08 -0,0353 0,06 2785 01 2652] -0,0053 0,7 2747| 6,1E-05 10 2770 -0,0054 0,7 0,2 2667| -0,0210 02 2785 -0,0094 10 2689 2675 04 2674 -0,0207 02 2691
PRKAG2 7  rs13233608 T c 0,111 07 0,0284 01 2782 0,09 2649] 0,0106 05 2744] -0,0023 09 2767 0,0026 09 0,6 2664  0,0115 05 2782 0,0070 0,1 2686 2672 09 2671 -0,0112 05 2688
PRKAG2 7  rs11771216 A c 0,328 0,05 -0,0185 03 2782 04 2649 -0,0140 03 2744] -0,0080 06 2767 0,0063 0,7 0,7 2664 -0,0140 04 2782 -0,0140 10 2686 2672 08 2671) 0,0218 02 2688
PRKAG2 7  rs1881625 G A 0216 0,1 -0,0342 0,07 2784 0,06 2651 -0,0212 02 2746] -0,0124 04 2769 0,0056 0,7 01 2666| -0,0271 0,1 2784 0,0002 09 2688 2674 03 2673] -0,0308 0,08 2690|
PRKAG2 7  rs75697045 G T 0416 0,1 0,0125 05 2783 06 2650] 0,0003 10 2745 -0,0131 03 2768 0,0081 0,6 03 2665| -0,0133 04 2783] -0,0048 09 2687 2673 06 2672 0,0177 03 2689
PRKAG2 7  rs6950343 c T 0,079 05 -0,0042 08 2777 08 2644 -0,0007 10 2739 0,0089 05 2762 -0,0051 0,7 08 2659  0,0325 0,0492 2777  0,0220 0,0119 2681 2667 04  2666| -0,0254 02 2683
PRKAG2 7  rs9648727 c T 0,327 01 -0,0163 04 2787 02 2654] -0,0251 0,09 2749 -0,0030 08 2772] 10,0062 0,7 0,7 2669]  0,0076 06 2787 10,0183 05 2691 2677, 02 2676] -0,0083 0,6 2693
PRKAG2 7  rs62480473 A G 0,138 04 0,0225 02 2787 03 2654] 0,0240 0,1 2749) 10,0063 07 2772) -0,0118 04 0,6 2669  0,0081 06 2787 0,0184 0,1 2691 2677, 06 2676] 0,0329 0,06 2693|
PRKAG2 7  rs7795096 T c 0,488 0,2 0,0118 05 2778 03 2645 0,0255 0,09 2740] 10,0174 02 2763] -0,0158 03 0,7 2660]  0,0158 03 2778 10,0092 02 2682 2668 08 2667) 00386 0,0295 2684
PRKAG2 7  rs11971588 c A 0,162 0,2 0,0207 03 2785 01 2652] 0,0193 02 2747 10,0011 09 2770| -0,0077 06 05 2667| -0,0109 05 2785 10,0067 0,7 2689 2675 0,08 2674] 0,0068 0,7 2691
PRKAG2 7  rs6961830 c T 0,182 0,07 0,0214 03 2785 03 2652] 0,0020 09 2747 -0,0185 02 2770] 0,0155 03 03 2667| -0,0230 02 2785 -0,0248 03 2689 2675 08 2674] -0,0232 02 2691
PRKAG2 7  rs7789674 G A 0,446 04 0,0186 03 2786 08 2653 -0,0066 0,7 2748] -0,0131 03 2771 0,0058 0,7 09 2668 -0,0096 06 2786 0,0025 09  2690| 2676 06 2675 -0,0078 0,7 2692
PRKAG2 7  rs4726104 c T 0472 04 -0,0024 09 2784 08 2651 0,0150 03 2746] 0,0122 04 2769 -0,0101 0,5 0,6 2666] 0,0153 04 2784 10,0141 08 2688 2674 08 2673] 0,0199 03 2690|
PRKAG2 7  rs59404899 A G 0326 03 -0,0114 05 2762 06 2629 0,0066 0,7 2724) 10,0242 0,08 2747 -0,0187 0,2 02 2645]  0,0094 06 2762 -0,0027 03 2666 2652 10 2651 0,0295 01 2668
PRKAG2 7  rs73160061 G A 0,057 03 -0,0224 02 278 02 2655 -0,0166 03 2750| 0,0132 03 2773] -0,0089 0,5 1,0 2670] -0,0007 10 2788 10,0087 10 2692 2678 03 2677| 0,0068 0,7 2694
PRKAG2 7  rs56118280 T c 0,050 0,2 -0,0317 0,09 2759 0,05 2628 -0,0171 03 27211 -0,0032 08 2744] 10,0055 0,7 05 2641  -0,0095 06 2759 10,0103 05 2663 2649 05 2648 -0,0012 09 2665
PRKAG2 7  rs12669153 A G 0,284 0,2 -0,0161 04 2777 03 2644 0,0217 0,1 2739) 0,0189 02 2762 -0,0192 0,2 03 2660|  0,0071 0,7 27771 0,0093 0,1 2681 2667 09 2666 0,0260 0,1 2683
PRKAG2 7  rs4725435 C T 0226 0,1 -0,0246 02 2783] -0,0120 04  2650] -0,0175 0,22 2745] -0,0043 08 2768] 0,0105 05 04 2665) 0,0131 04 2783] -0,0039 0,2 2687 2673 04 2672] 0,0071 0,7 2689
PRKAG3 2 1533985460 G A 0,065 0,6 0,0212 0,3 2787| 0,0123 0,4 2654 0,0181 0,2 Z7A9I 0,0099 0,5 2772) -0,0098 0,5 0,2 2669]  0,0124 0,5 2787 0,0066 0,0268 2691] 0,0433 0,0211 2677 0,7 2676] 0,0296 0,1 ZSEI

Genotype-phenotype associations were studied by multiple linear regression analysis. Subscript numbers indicate time-points of oral glucose tolerance test. P-values withstanding correction for multiple testing (88 SNPs; corrected p-value <0.00058) are given in bold. add, additive inheritance model; AMPK, AMP-activated protein kinase; AUC, area under the curve; BMI, body mass index; chr, chromosome; HDL, high-density
lipoprotein; HOMA-IR, homeostasis model assessment of insulin resistance; HW, Hardy-Weinberg equilibrium; ISI, insulin sensitivity index; LDL, low-density lipoprotein; MAF, minor allele frequency; SNP, single nucleotide polymorphism; st. beta, standardised beta coefficient

*adjusted for gender and age

2adjusted for gender, age and BMI

3adjusted for gender, age, BMI and ISI



y Table 2. iations of BMI- and waist-hip-rati i SNPs with weight, height, waist- and hip circumference

BMI Weight Height Waist-hip ratio Waist circumference Hip circumference
Gene Chr__SNP st. beta (a) Padd N st. beta (a) Paga N st. beta (a) Paga N st. beta (a) Paga N st. beta (a) Paga N st. beta (a) Paga N
PRKAA2 1 rs11206887 0,0499 0,0082 2784 0,0476 0,0099 2784 0,0013 09 2784 = = = = = = = = =
PRKAA2 1 rs11809287 = = = = = = = = = 0,0476 0,0014 2746 0,0369 0,0440 2749 0,0101 0,6 2747
PRKAG2 7 151105842 -0,0376 0,0468 2778 -0,0262 0,2 2778 0,0190 02 2778 - - - - - - - - -
PRKAG2 7 156978142 0,0418 0,0272 2781 0,0358 0,05 2781 -0,0096 05 2781 0,0339 0,0231 2743 0,0340 0,06 2746 0,0201 03 2744
PRKAG2 7 156951177 0,0413 0,0287 2783 0,0354 0,06 2783 -0,0094 05 2783 0,0352 0,0182 2745 0,0345 0,06 2748 0,0223 0,2 2746
PRKAG2 7 151860746 0,0396 0,0367 2773 0,0288 0,1 2773 -0,0218 01 2773 - - - - - - - - -
PRKAG2 7 1510277859 | 0,0497 0,0085 2782 0,0375 0,0422 2782 -0,0238 0,08 2782 - - - - - - - - -
PRKAG2 7 1562478181 |  -0,0479 0,012 2786 -0,0383 0,0379 2786 0,0239 0,08 2786 - - - - - - - - -
PRKAG2 7 15112810819  0,0415 0,0280 2783 0,0356 0,05 2783 -0,0090 05 2783 0,0378 0,0113 2745 0,0438 0,0169 2748 0,0281 0,1 2746
PRKAG2 7 1575270413 - - - - - - - - - 0,0306 0,0399 2739 0,0404 0,0279 2743 0,0286 0,1 2740
PRKAG2 7 1556765232 |  -0,0455 0,0163 2772 -0,0413 0,0254 2772 0,0126 04 2772 -0,0323 0,0306 2734 -0,0431 0,0190 2738 -0,0278 0,1 2735
PRKAG2 7 1511771330 - - - - - - - - - -0,0324 0,0298 2746 -0,0171 04 2749 0,0006 1,0 2747
PRKAG2 7 159632641 - - - - - - - - - 0,0354 0,0173 2744 0,0566 0,0020 2748 0,0492 0,0095 2745
PRKAG2 7 154726101 -0,0393 0,0376 2787 -0,0373 0,0432 2787 0,0009 09 2787 - - - - - - - - -

Genotype-phenotype associations adjusted for gender and age were studied by multiple linear regression analysis. add, additive inheritance model; BMI, body mass index; Chr, SNP, single

. beta, standardised beta coefficient
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